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Test (poinel de portodores) COM A CIENCIA A SEU FAVOR

O painel de compatibilidade genética rastreia, antes da concepc¢ao, o risco de
descendéncia afetada por doencas genéticas com base em evidéncias cientificas

RISCO GENETICO REPRODUTIVO
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Plataforma exclusiva que permite realizar Upgrade entre painéis e Match com
testes de outros fornecedores

Por que optar por painéis

CGT CGT CGT Flex sequenciados com a base
Bank Exome Personalizado do EXOMA?

Metodologia Sequenciamento de Nova Geragdo (NGS)
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A patogénicas por individuo® 1 ' Espelhamento com da vida
. . ainéis realizados E
Profundidade média P
; 150X 150X com outros
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